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АКТУАЛЬНОСТЬ И ЦЕЛЬ ИССЛЕДОВАНИЯ 

Цель: Диагностика рака молочной железы по профилю экспрессии генов с 

использованием адаптивной нейронной сети и методов машинного обучения. 

https://gco.iarc.fr/today/online-analysis-multi-

bars?v=2020&mode=cancer&mode_population=countries&population=900&populations=643_908&key=asr&sex=0&cancer=39&type=0&statistic=5&prevalence=0&population_group=0&ages_group%5B%5D=0&ages_group%5B%5D=17&nb_items=10&group_cancer=1&include_nmsc=1&include_nmsc_other=1&type_multiple=%257B%2522inc%2522%253Atrue%252C%2522mort%2522%2

53Atrue%252C%2522prev%2522%253Afalse%257D&orientation=horizontal&type_sort=0&type_nb_items=%257B%2522top%2522%253Atrue%252C%2522bottom%2522%253Afalse%257D#collapse-group-0-4 
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МАТЕРИАЛЫ И МЕТОДЫ 

Материалом для исследования является база данных результатов ДНК-

микрочипирования 590 образцов ткани молочной железы. 
Для решения задачи классификации были использованы адаптивная 

нейронная сеть  ANFIS и  методы машинного обучения:  NB, RF, SVM, 

KNN 
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РЕЗУЛЬТАТЫ 

Модель Accuracy (%) Точность(%) Полнота(%) F1 

NB 97,6 97,5 97,9 97,6 

RF 98,6 98,5 98,7 98,6 

SVM 98,6 98,5 98,7 98,6 

KNN 98,1 98,0 98,2 98,1 

ANFIS 95,0 95,0 94,9 94,9 

ОЦЕНКА КАЧЕСТВА КЛАССИФИКАЦИИ 
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ВЫВОДЫ 

• В результате предобработки данных и устранения дисбаланса 

классов  объем обучающей выборки был увеличен с 681 

наблюдений до 1058. 

• При снижении размерности данных выявлены 5 наиболее 

значимых для классификации генов (HOOK3, SYP, C6orf57, 

RABIF, HRASLS). 

• Наибольшая точность классификации РМЖ получена при 

использовании моделей RF, SVM. 
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